Jede Menge Verwandte — Virusklassifikation
oder: Wie man Viren systematisch einteilen kann

Zur Klassifikation, also der systematischen Einteilung von Viren, existieren verschiedene Méglichkeiten. Die "Bal-
timore-Klassifikation" geht auf den Nobelpreistrager David Baltimore zurltck. Ausschlaggebend fur diese Klassifi-
kation ist, in welcher Form das Virusgenom, also die gesamte genetische Information des Virus, vorliegt und wie
daraus mRNA gebildet wird.

Unterschiedliche Viren zeigen hinsichtlich ihres Genoms erstaunlich viele Varianten. Dieses kann sowohl in DNA-
Form als auch in RNA-Form vorliegen. DarUtber hinaus findet man einzelstrangige ("single strand", ss) und dop-
pelstrangige ("double strand”, ds) Genome, Genome, die direkt in die Genexpression der Wirtszelle eingreifen

kénnen oder erst umgeschrieben werden mussen (-/+) sowie Genome, die eine Reverse Transkriptase bendtigen.

Bislang sind sieben verschiedene Klassen definiert
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Abb. 1: Virus-Klassen nach der Baltimore-Klassifikation 2

l. Doppelstrangige DNA-Viren | dsDNA Bsp.: Adenoviren, Pockenviren
Il. Einzelstrangige DNA-Viren, (+) Strang | ssDNA

Il. Doppelstrangige RNA-Viren | dsRNA Bsp.: Rotaviren

V. Einzelstrangige RNA-Viren, (+) Strang | (+) ssSRNA Bsp.: Coronaviren, Polioviren
V. Einzelstrangige RNA-Viren, (-) Strang | (-) ssSRNA Bsp.: Hantaviren, Influenzaviren

VI. Einzelstrangige RNA-RT-Viren, (+) Strang | ssSRNA-RT Bsp.: HIV

VIl.  Doppelstrangige DNA-RT-Viren | dsDNA-RT Bsp.: Hepatitis-B-Viren
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